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1 Sujet (1/2 page à 1 page maximum) : 
1) Problématique
Le Microglosse noir (Probosciger aterrimus), ou cacatoès noir, est endémique au nord-est de l’Australie (Cape York) et à la Papouasie-Nouvelle-Guinée, incluant les îles situées à l’ouest du Vogelkop. Quatre sous-espèces sont traditionnellement reconnues. Une étude phylogéographique avec un échantillonnage géographique représentatif (Murphy et al. 2007) a suggéré qu’en réalité, seules deux lignées phylogénétique existent au sein de ce taxon, sans qu’aucun lien avec la morphologie ou les sous-espèces ne soit évident. Ces deux lignées sont réparties à l’ouest et l’est de la Papouasie-Nouvelle-Guinée avec la région géographique du ‘Birdneck’ comme limite de répartition. Les auteurs ont suggéré que ces deux lignées mitochondriales doivent être considérées comme des unités de conservation indépendantes. Dans ce contexte, l’EZA a souhaité génotyper tous les individus captifs (coordinateur espèce Baptiste Mulot, Zoo Beauval) afin d’éviter tout évènement d’introgression/hybridation lors des échanges entre zoos.C’est donc avec une grande surprise qu’une troisième lignée mitochondriale a été détectée (avec a minima six individus); divergente de 3.7 % des autres lignée et dont l’origine géographique est inconnue. Les objectifs de ce stage sont donc de déterminer le degré de différentiation et d’introgression à l’échelle du génome entre les trois lignées et de déterminer l’origine géographique de cette troisième lignée, qui peut potentiellement être un nouveau taxon.
2) méthode
Un génome de référence pour cette espèce est déjà disponible sur Genbank (https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Probosciger+aterrimus). 50 individus d’origine captive et pour lesquels la mitolignée est connue, vont être séquencés à l’ICM avec une profondeur de 6-10X. Nous avons de forts soupçons que cette troisième lignée soit endémique à Yapen Is car 1) cette île possède un fort taux d’endémisme chez les oiseaux et 2) c’est la seule île que n’ont pas pu échantillonner Murphy et al. (2007). Trois spécimens historiques de cette île sont présent dans les collections d’oiseaux du MNHN et pourront a minima être séquencés pour l’ADN mitochondrial. 
3) faisabilité
Tous les échantillons sanguins sont disponibles ; idéalement les échantillons seront apportés au centre de séquençage au plus tard mi-janvier (en fonction de la possibilité de faire les extractions d’ici là). Le financement pour la biologie moléculaire est obtenue.
4) portée (préciser s’il débouche ou non sur un sujet de thèse)
Ce sujet de master peut potentiellement aboutir à la description d’un nouveau taxon de cacatoès. Le projet ne débouchera pas sur un sujet de thèse, du moins pas sur le cacatoès. Néanmoins, des projets de recherche sur d’autres taxons/régions sont en cours. Ces derniers projets peuvent possiblement être développés en un sujet de thèse.
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