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1) Problématique
Les parasites sont souvent très spécialisés dans le choix de leurs hôtes. Les hôtes représentant le milieu de vie du parasite, ils exercent sur celui-ci une pression sélective conduisant à une adaptation étroite. Les monogènes (platehelminthes ectoparasites aquatiques à cycle direct) sont connus pour leur spécificité élevée pour leur hôte, à tel point que l’hôte a parfois été reconnu comme un critère d’identification. Les téléostéens Sparidae du Golfe du Lion sont les hôtes de monogènes du genre Lamellodiscus, dont certains sont généralistes (certaines espèces ayant jusqu’à 6 hôtes (Caro et al. 1997; Desdevises et al. 2002b)). La détermination de l’espèce à l’intérieur du genre Lamellodiscus se fait sur la base de critères morphologiques et morphométriques ADDIN EN.CITE.DATA 


(Amine et Euzet 2005; Amine et al. 2006) ADDIN EN.CITE , traits susceptibles de montrer une certaine plasticité ADDIN EN.CITE.DATA 


(Mariniello et al. 2004, Rodríguez-González et al. 2015, 2016) ADDIN EN.CITE , et la spécialisation sur la ressource hôte peut être matérialisée par la taille et la forme de ces structures morphologiques permettant l'accrochage du parasite. Les études indiquent que malgré leur forte spécificité et leur cycle direct, les monogènes et leurs hôtes ne sont pas caractérisés par un profil de cospéciation (e.g. Desdevises et al. 2002, Simkova et al. 2004, Huyse et Volckaert 2005, Mendlova et al. 2012). Cela suggère que les monogènes colonisent fréquemment de nouveaux hôtes, sur lesquels ils spécient rapidement. L’objectif de ce stage est de déterminer, par l’utilisation conjointe de méthodes morphométriques et moléculaires, de déterminer si les parasites considérés comme des généralistes sont ou non en train de subir un événement de spéciation. Ces résultats permettront aussi d’étudier les relations entre évolution génétique et évolution morphométrique ADDIN EN.CITE.DATA 


(Omland 1997, Fondon et Garner 2004, Mariniello et al. 2004, Mladineo et al. 2013, Rodríguez-González et al. 2016) ADDIN EN.CITE .
2) Méthode

Des marqueurs moléculaires intraspécifiques fiables existent déjà (et ont déjà été utilisés) pour les Lamellodiscus (ITS1 (Desdevises et al. 2000, Kaci-Chaouch et al. 2008, Poisot et al. 2011). D’autre part, la disponibilité de plusieurs génomes mitochondriaux de monogènes (e.g. Plaisance et al. 2007) rend possible le développement de marqueurs mitochondriaux comme le Cytochrome Oxidase I, déjà utilisé (e.g. Poisot et al. 2011). Pour chaque espèce de parasites généralistes et sur chaque hôte, plusieurs individus seront prélevés et étudiés. L’ADN de chaque individu sera extrait et les marqueurs séquencés.

Les données morphométriques qui seront relevées concernent l’organe d’accrochage des monogènes, l’opisthohapteur, pour lequel des mesures standards existent (voir Poisot & Desdevises 2010) et peuvent être relevées à l’aide d’un simple microscope optique avec un oculaire micrométrique. Les techniques de morphométrie géométriques (voir Rodríguez-González et al. 2016) seront également utilisées à l’aide d’acquisition d’images pour chaque spécimen.
Les données moléculaires et morphométriques seront comparées entre les parasites issus des différents hôtes, en utilisant respectivement des phylogénies moléculaires et des analyses de variance permutationnelles (PERMANOVA, Anderson 2001, 2005) sur les différentes variables morphométriques. Les relations entre les distances génétiques et moléculaires seront étudiées avec des tests de Mantel.
3) Faisabilité

Ce projet repose sur l’échantillonnage de poissons téléostéens pour lequel les moyens logistiques sont disponibles à l’Observatoire Océanologique de Banyuls. Le matériel d’imagerie nécessaire à l’obtention des mesures morphométriques est également disponible. Les analyses de biologie moléculaire requises sont assez limitées et pourront être prises en charge sur la dotation de base de notre équipe de recherche (et nous disposons de financements additionnels) et réalisées sur place via notre plateforme technologique BIO2MAR (http://bio2mar.obs-banyuls.fr). En bref, les moyens sont tous disponibles au laboratoire et le financement requis est faible. En outre, même si l’objectif visé est de trouver des spécimens de toutes les espèces de parasites ciblées, le projet reste réalisable même si seulement une partie des données est disponible.
Déroulement envisagé :

· Janvier-mars : Collecte des parasites sur les branchies des hôtes, relevé des mesures morphométriques

· Mars-mai : Séquencage des marqueurs moléculaires
· Mai-juin : Analyse des résultats et rédaction

4) Portée (préciser s’il débouche ou non sur un sujet de thèse)
Nous ne pouvons garantir que ce sujet débouchera sur une proposition de thèse, d’autant que nous avons bénéficié d’une allocation doctorale de la part de notre ED en 2017, mais nous ferons le maximum pour que cela soit possible. En particulier, nous allons répondre à des appels à projets de l’ANR dans la même thématique, dans lesquels un financement sera demandé pour une thèse.
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